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Medvek (Ursidae) evolucioja

A medvefélék (Ursidae) nem tal népes csaladjaba régebben hét, ma mar
nyolc fajt sorolnak. Az alacsony fajszdm ellenére, rendkiviil kutatott csoportrél
van sz0, melynek okai kozott emlitenddk a természetvédelmi, fajmeg6rzo
programok, illetve a rendkiviil érdekes, gyors evolicid, ami jellemzi a csaladot.

A csalad képviseldi: Orvos medve (Ursus thibethanus), malaji medve
(Ursus malayanus), ajakos medve (Ursus ursinus), teketemedve/baribal (Ursus
americanus), barnamedve (Ursus arctos), jegesmedve (Ursus maritimus),
papaszemes medve (Tremarctos ornatus) €s az oriaspanda (4iluropoda
melanoleuca). Koziililk az elsé harom Azsiaban, a feketemedve Eszak-
Amerikéban, a barnamedve ezek mellett Eurépéaban is él. Az éridspanda is azsiai
elterjedésti, és még a jegesmedve is csak az északi féltekén fordul eld. Ilyen
tekintetben az egyetlen kivétel a papaszemes medve, dél-amerikai elterjedésével.

A fajok kozti rokonsagi kapcsolatok, s igy a rendszertanuk is sokaig
tisztazatlan volt. Eleinte a fajok tobbségét egy nembe, az Ursus genusba
soroltak, majd késébb a barnamedve kivételével mindegyik fajt masik, 0j
genusba soroltdk at. Az éridspanda helyzete teljesen specidlis volt, sokdig még
csak nem is tartozott ebbe a csaladba (eltérd fogazata és egyéb morfologiai
tényezOk miatt).

Mint sok mas allatcsoportnal, a medvéknél 1s, a molekularis €s biokémiai
evolucid vizsgélata kissé atalakitotta a szarmazastani, rokonsagi elképzeléseket.
J. S. O’Brien, R. K. Wayne és munkatarsai, illetve sok mas kutato jutott arra a
kovetkeztetésre, hogy az oridspandan kiviil egyediil a papaszemes medve
érdemel ki kiilon genust a fajok kozti rokonsag mértéke alapjan. Azonban a
harom genusba tartozo 8 faj szétvaldsardl készitett torzsfak 2007-ig csak az
oriaspanda ¢és a papaszemes medve feltételezett levalasarol, illetve a
barnamedve-jegesmedve kapcsolatardl adnak hasznalhat6 informaciot, a csalad
tobbi tagjanak kapcsolata megoldatlan politomia volt:

Ursdae Phylogeny
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AL wirsfrus (Sloth hear; SLOY

Ll armbrpoies Sun bears SUN)

T rnatier (Specticled bear; SPE)
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2007-ben Yu, Li, Ryder és Zhang [1] eldzetes szekvencia adatok alapjan
tobb, egymassal versenyzo hipotetikus fat is felallitott a politomia feloldasara.
Majd a teljes mitokondridlis genom, illetve egyes mitokondrialis gének
vizsgalataval a kovetkezOkre jutottak:

A papaszemes medve valt le eldszor. Az Ursus nemen beliil az ajakos medve
testvér taxonja a tobbi 5 fajnak, melyek két irdnyba fejlddtek: a
barnamedve/jegesmedve iranyba, illetve a fekete medvék/malaji medve iranyba.
A legvaldsziniibbnek tartott fa:

s BRO= barnamedve
w [ L POL= jegesmedve
—ASB ASB= 06rv0s medve (4zsiai fekete medve)
rg{_’ AMD AMB-= fekete medve/baribal
| s SUN= mal4ji medve
I SLO SLO= ajakos medve
=1 SPE SPE= p4paszemes medve
GPA GPA= ¢ridspanda

A vizsgalat eredményének megbizhatdsaga nem volt tul erds, illetve
Osszelitkozésben maradt mas, eldézetes vizsgalatok eredményével.

2008-ban jelent meg egy jabb cikk a témaban [2]. A nyolc ma €10 faj
mellett két, mar kihalt medvefaj teljes mitokondrialis genomjanak szekvenciait
is bevontak a kutatasba. Az europai barlangi medve (Ursus spealeus) mtDNS-ét
egy Ausztridban talalt 44.000 éves csontbol vontak ki, mig az amerikai rovidfeji
medve (Arctodus simus) mtDNS-e egy kanadai 22.000 €ves csontbol szarmazott.

Az eredmények egyrészrdl feloldottak a politdmiat, masrészrol
alatdmasztottak a 2007-es eredmények [1] egy részét: Az Ursus genus alapi
helyzetén az ajakos medve all, a mal4ji medve az 6rvos medvének és a
baribalnak a testvér taxonja, az altaluk alkotott klad pedig a barlangi medve, a
barnamedve és a jegesmedve altal alkotott klad testvér-kladja. A szétvalasok
idejét is megbecsiilték, €s arra kovetkeztettek, hogy valosziniileg a Miocén-
Pliocén foldtorténeti korok hataran bekovetkezett valtozasokra (C4-es
biomassza, vagyis a fiifélék nagymértékii elterjedése, a hdmérséklet szezonalis
valtozasa, a faunak felboruldsa) reagaltak a medvefél€k a gyors evolucids
valtozéasokkal, 0 fajok keletkezésével.
A kutatas eredményé¢iil kapott torzsfa:
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Figure |
Maximum clade probability tree displayed as a chronogram from the BEAST analysis of the unpartitioned

mitochondrial genome alignment. All lineages evolved according to a strict clock and the GTR+T ; substitution model,
MNumbers above the nodes indicate phylogenetic support measures. Node bars illustrate the width of the 95% highest posterior

density. Numbers in bold indicate the posterior mean estimates of divergence times.

Forrasok:

[11 YuL, Li YW, Ryder OA, Zhang YP: Analysis of complete mitochondrial
genome sequences increases phylogenetic resolution of bears (Ursidae), a
mammalian family that experienced rapid speciation. BMC Evol Biol 2007,

7:198.
( http://www.biomedcentral.com/1471-2148/7/198 )

[2] Krause J, Unger T, Nocon A., Malaspinas AS, Kolokotronis SO, Stiller M,
Soibelzon L, Spriggs H, Dear PH, Briggs AW, Bray S CE, O'Brien SJ, Rabeder G,
Matheus P, Cooper A, Slatkin M, Pdibo S, Hofreiter M: Mitochondrial genomes
reveal an explosive radiation of extinct and extant bears near the Miocene-
Pliocene boundary. BMC Evol Biol 2008, 8:220
( http://www.biomedcentral.com/1471-2148/8/220 )

[3] McLellan, B.N. and D. Reiner. 1994. A review of bear evolution. Int. Conf. Bear
Res. and Manage. 9: pp. 85-96.



http://www.biomedcentral.com/1471-2148/8/220
http://www.biomedcentral.com/1471-2148/7/198

( http://www.bearbiology.com/fileadmin/tpl/Downloads/URSUS/Vol_9/MclL ellan
_Reiner_Vol 9.pdf)
[4] Hanga Z, Buzas B.: Medvevilag. [Bear World.] - Vadon 2004/1.: 2-7.

( http://www.balazsbuzas.com/uploads/file/Medvevilag Hanga Buzas Vadon_20
0401.pdf’)



http://www.balazsbuzas.com/uploads/file/Medvevilag_Hanga_Buzas_Vadon_200401.pdf
http://www.balazsbuzas.com/uploads/file/Medvevilag_Hanga_Buzas_Vadon_200401.pdf
http://www.bearbiology.com/fileadmin/tpl/Downloads/URSUS/Vol_9/McLellan_Reiner_Vol_9.pdf
http://www.bearbiology.com/fileadmin/tpl/Downloads/URSUS/Vol_9/McLellan_Reiner_Vol_9.pdf

